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WHAT IS CLAIMED IS : 

1/ A method for identifying a compound that modulates taste 
signaling in tzfste cells, the method comprising the steps of 

^ (i) contacting a taste transduction G-protein coupled receptor polypeptide 
with the compound, the polypeptide comprising greater man 50% amino acid identity to a 
sequence selected from the group consisting of SEQ ID/N0:166, SEQ ID NO: 167, SEQ 
ID NO:168; SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, and SEQ ID NO:171; and 

(ii) determining the functional effect o/*the compound upon the 

polypeptide. 



10 2. The method of cl 

coupled receptor activity. 



1, wherein the polypeptide has G-protein 



3. The method of claim 1, wherein the functional effect is a chemical 



effect. 



4. 



The method of cl 



wherein the functional effect is a physical 



15 effect. 



5. The method of clifm 1 5 wherein the functional effect is determined 
by measuring binding of the compound to an extracellylar^toinain or a transmembrane 
region of the polypeptide. 

6. The method of claim 1, wherein the functional effect is determined 
20 by measuring binding of radiolabeled GTP to the polypeptide. 

7. The method of claim 1, wlxeretnthe polypeptide is recombinant. 



8. The method of claim 1, wherein the polypeptide is from a rat, a 
mouse, or a human. 

9. The r^ethod of clainM^wherein the polypeptide is expressed in a 
25 cell or cell membrane. 



10. Th'e method of clatm9, wherein the functional effect is measured 
by determining changes/in the electrical activity of a cell expressing the polypeptide. 
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11. The method of claim 9 5 wherein the functional effect is determined 
by measuring changes in intracellular cAMP, cGMP, IP3 5 or/Ca 2+ . 

12. The method of claim^j<tvh^ in intracellular Ca 2+ is 
detected by detecting a change in FURA-2 dependent fluorescence in the cell. 

13. The method of claim 9, wlj^retrftne cell is a eukaryotic cell. 

14. The method of claim l^wKere^ the cell is an HEK-293 cell. 

15. The method of clairrj^wherein the polypeptide is a fusion protein 
comprising at least about 20 consecutive N-terminal amino acids of a rhodopsin protein. 



16, The method of claim IS^wnerein the rhodopsin protein is a bovine 



10 rhodopsin. 



17. 



The method of claini 



/herein the cellxomprises Gal 5. 



. 3 :~. 



15 



20 



25 



1 8. The method of claim Sk-vtfherein the polypeptide is contacted with 
the compound in the presence of a bitter tasfant, and wherein a difference in the 
functional effect of the bitter tastant on the cell-in the presence of the compound and the 
functional effect of the bitter tastant on the cell in the absence of the compound indicates 
that the compound is capable of modulating taste signajingm taste cells. 




19. The method ofyClainrl, wherein the polypeptide comprises an 
amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ED NO:l, SEQ ID NO:3, 
SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEc/lD NO:9, SEQ. ID NO: 1 1, SEQ ID NO:13, SEQ ID 
NO:15, SEQ ID NO: 17, SEQ ID NO:19, SEQ ID NO:21, SEQ ID NO:22, SEQ ID 
NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ 10^0:28, SEQ ID NO:30, SEQ ID NO:32, SEQ ID 
NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, SEQ ID NO:39, SEQ ID NO:40, SEQ ID 
NO:42, SEQ ID NO:44, SEO/ID NO:46, SEQ ID NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID 
NO:49, SEQ ID NO:50, SEQ ID NO:51, SEQ ID NO:53, SEQ ID NO:55, SEQ ID 
NO:56, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:59, SEQ ID NO:60, SEQ ID NO:62, SEQ ID 
NO:64, SEQ ID NO:65, SEQ ID NO:66, SEQ ID NO:67, SEQ ID NO:68, SEQ ID 
NO:69, SEQ ID NO:70,/sEQ ID NO:71, SEQ ID NO:72, SEQ ID NO:73, SEQ ID 
NO:74, SEQ ID NO:75{ SEQ ID NO:76, SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ ID 
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NO:81, SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, 
NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, 
NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ ID NO:105, SEQ ID NO: 
NO:l 1 1, SEQ ID NO: 1 13, SEQ ID NO: 11 5, SEQ ID NO: 
NO:121, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO: 
NO:131, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO: 
NO: 141, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO: 
NO: 151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 
NO: 162, and SEQ ID NO: 164. 



SEQ ID NO:89, SEQ ID 
SEQ ID NO:99, SEQ ID 
107, SEQ ID NO:109, SEQ ID 
1 17, S]/q ID NO:l 19, SEQ ID 
127, SEQ ID NO: 129, SEQ ID 
137/ SEQ ID NO: 139, SEQ ID 
iy, SEQ ID NO: 149, SEQ ID 
1/58, SEQ ID NO: 160, SEQ ID 



20. A method for identifying a compound that modulates taste 
signaling in taste cells, the method comprising the steps of: 

(i) contacting a taste transduction G-protein coupled receptor polypeptide 
with the compound, the polypeptide comprising greater than 60% amino acid sequence 
identity to a sequence selected from the grotp tonsfisting of SEQ ID NO: 1, SEQ ID 
NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ TmSS^EQ ID NO:l 1, SEQ ID NO:13, 
SEQ ID NO:15, SEQ ID NO: 17, SEQ ID NoW SEX} ID NO:21, SEQ ID NO:22, SEQ 
ID NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ ID NO:28, SEO/E) NO:30, SEQ ID NO:32, SEQ ID 
NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, SEQJID NO:39, SEQ ID NO:40, SEQ ID 
NO:42, SEQ ID NO:44, SEQ ID NO:46, SEQ ID NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID 
NO:49, SEQ ID NO:50, SEQ ID NO:51, SEQ ID NO:53, SEQ ID NO:55, SEQ ID 
NO:56, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:59, SEQ ID NO:60, SEQ ID NO:62, SEQ ID 
NO:64, SEQ ID NO:65, SEQ ID NO:66, SEQ ID NO:67, SEQ ID NO:68, SEQ ID 
NO:69, SEQ ID NO:70, SEQ ID NO:7l/ SEQ ID NO:72, SEQ ID NO:73, SEQ ID 



NO:74, SEQ ID NO:75, SEQ ID NO:7^, SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ ID 
25 NO:81, SEQ ID NO:83, SEQ ID NO'85, SEQ ID NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ ID 
NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ ID 
NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ KyNO:105, SEQ ID NO:107, SEQ ID NO:109, SEQ ID 
NO:l 1 1, SEQ ID NO:l 13, SEQ ID NO: 115, SEQ ID NO:l 17, SEQ ID NO:l 19, SEQ ID 
NO: 121, SEQ ID NO: 123, SEQ ID NO: 125, SEQ ID NO: 127, SEQ ID NO: 129, SEQ ID 
NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEo/lD NO: 135, SEQ ID NO: 137, SEQ ID NO: 139, SEQ ID 
NO: 141, SEQ ID NO: 143, SECO ID NO: 145, SEQ ID NO: 147, SEQ ID NO: 149, SEQ ID 
NO:151, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:160, SEQ ID 
NO: 162, and SEQ ID NO: 164; and 



188 



(ii) determining the functional effect of the compound /pon the 



polypeptide. 



21. The method of claim 20, wherein the polypeptide has G-protein 
coupled receptor activity. 



5 22. The method of claim 2t), wherein the fui/ctional effect is a chemical 

effect. 



effect. 



23. The method of claim 2<5fwherein the functional effect is a physical 



24. The method of claim^Ofwherein the functional effect is 
10 determined by measuring binding of the compound to ap. extracellular domain or a 

transmembrane region of the polypeptide. 

25. The method of claim 26l wherein the functional effect is 
determined by measuring binding of radiolabeled <3TP to the^polypeptide. 

26. The method of claim *2u^yherei/i the^polypeptide is recombinant. 

15 27. The method of claim ^O^wherein the polypeptide is from a rat, a 

mouse, or a human. 

28. The method of clain^Ofwherein the polypeptide is expressed in a 
cell or cell membrane. 

29. The method of claim 28^wfierein the functional effect is measured 
20 by determining changes in the electrical activity of a cell expressing the polypeptide. 

30. The method Jf claim 2£^ie^ effect is 
determined by measuring changes An intracellular cAMRpGMP, IP3, or Ca 2+ . 



25 




3 1 . The method of clairruST), wherein a change in intracellular Ca 2+ is 
detected by detecting a change in FURA-2 dependent fluorescence in the cell. 

32. The method of claipa^^wh^^ is a eukaryotic cell. 



33. The rtiethod of claim 52, wherein the cell is an HEK-293 cell. 
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34. The method of claim 28^wh^rehTthe polypeptide ii a fusion 
protein comprising at least about 20 consecutive N-terminal amino acid/ of a rhodopsin 
protein. 



rhodopsin. 



35. The method of claim 34, wherein the rhodops/n protein is a bovine 



36. The method of claim 28, wherein the ceh\comprises Gal 5. 



37. The method of claiin.28rwherein the polypeptide is contacted with 
the compound in the presence of a bitter tastant, and wherein a difference in the 
functional effect of the bitter tastant on the cell in the presence of the compound and the 
functional effect of the bitter tastant on the cell in the absence of the compound indicates 
that the compound is capable of modulating taste signaling in taste cells. 



38. The method of claim 20, wherein the polypeptide comprises an 
amino acid sequence selected from the group tfQBisting of SEQ ID NO:l, SEQ ID NO: 3, 
SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:9, SEQIDIiO:ll, SEQ ID NO: 13, SEQ ID 
NO:15, SEQ ID NO:17, SEQ ID NO:19, SB/} EC?NO:21, s)eQ ID NO:22, SEQ ID 



'SEQ ID NO:32, SEQ ID 
*39, SEQ ID NO:40, SEQ ID 



NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ ID NO:28, SEJf 
NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, S 

NO:42, SEQ ID NO:44, SEQ ID NO:46, SEft ID NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID 
NO:49, SEQ ID NO:50, SEQ ID NO:51, SEQ ID NO:53, SEQ ID NO:55, SEQ ID 
NO:56, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:59, SEQ ID NO:60, SEQ ID NO:62, SEQ ID 
NO:64, SEQ ID NO:65, SEQ ID NO:667SEQ ID NO:67, SEQ ID NO:68, SEQ ID 
NO:69, SEQ ID NO:70, SEQ ID NO:7/, SEQ ID NO:72, SEQ ID NO:73, SEQ ID 
NO:74, SEQ ID NO:75, SEQ ID NO.-/76, SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ ID 
NO:81, SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ ID 
NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ ID 
NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ ID NO:105, SEQ ID NO:107, SEQ ID NO:109, SEQ ID 
NO:l 1 1, SEQ ID NO:l 13, SEQ/ID NO:l 15, SEQ ID NO:l 17, SEQ ID NO: 1 19, SEQ ID 
NO:121, SEQ ID NO:123, SEO ID NO:125, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:129, SEQ ID 
NO:131, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:135, SEQ ED NO:137, SEQ ED NO:139, SEQ ED 
NO: 141, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 145, SEQ ED NO: 147, SEQ ED NO: 149, SEQ ID 
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NO: 151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 158, SE$ ID NO: 160, SEQ ID 
NO: 162, and SEQ ID NO: 164. 



39/ 



A method for identifying a compound thay modulates taste 
signaling in taste cells, the method comprising the steps of: 

(i) contacting a polypeptide comprising an extracellular domain or a 
transmembrane region of a taste transduction G-protein coupled receptor with the 
compound, the extracellular domain or transmembrane region comprising greater than 
60% amino acid sequence identity to the extracellular domain or transmembrane region of 
a polypeptide comprising a sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:l, 
SEQ ID NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:9, SEQ ID NO:l 1, SEQ ID 





NO: 13, 


SEQ 


ID 


NO: 15, 


SEQ 


ID 


NO:17, 


SEQID 


NO: 197 


SEQ 


ID 


NO:21, 


SEQ 


ID 




NO:22, 


SEQ 


ID 


NO:24, 


SEQ 


ID 


NO:26, 


SEQID 


NO:28, 


SEQ 


ID 


NO:30, 


SEQ 


ID 


m 


NO:32, 


SEQ 


ID 


NO:33, 


SEQ 


ID 


NO:35, 


SEQID 


NO:37, 


SEQ 


ID 


NO:39, 


SEQ 


ID 




NO:40, 


SEQ 


ID 


NO:42, 


SEQ 


ID 


NO:44, 


SEQID 


NO:k 


SEQ 


ID 


NO:47, 


SEQ 


ID 


Lii 


15 NO:48, 


SEQ 


ID 


NO:49, 


SEQ 


ID 


NO:50, 


SEdlD 


W51, 


SEQ 


ID 


NO:53, 


SEQ 


ID 


Ly 

{ SJi 


NO:55, 


SEQ 


ID 


NO:56, 


SEQ 


ID 


NO:58, 


SEQID 


M:59, 


SEQ 


ID 


NO:60, 


SEQ 


ID 




NO:62, 


SEQ 


ID 


NO:64, 


SEQ 


ID 


NO:65, 


SEQJD 


!NOl667 


«EQ 


ID 


NO:67, 


SEQ 


ID 




NO:68, 


SEQ 


ID 


NO:69, 


SEQ 


ID 


NO:70, 


SEOID 


NO:71, 


SEQ 


ID 


NO:72, 


SEQ 


ID 


: . i-?. 


NO:73, 


SEQ 


ID 


NO:74, 


SEQ 


ID 


NO:75, 


SEQTO 


'NO:76/ 


SEQ 


ID 


NO:77, 


SEQ 


ID 




20 NO:79, 


SEQ 


ID 


NO:81, 


SEQ 


ID 


NO:83, 


SEQID 


NOT85, 


SEQ 


ID 


NO:87, 


SEQ 


ID 




NO:89, 


SEQ 


ID 


NO:91, 


SEQ 


ID 


NO:93, 


SEQID 


NO:95, 


SEQ 


ID 


NO:97, 


SEQ 


ID 



NO:99, SEQ ID NO: 101, SEQ ID NO: 103, SEQ ID NO: 105, SEQ ID NO: 107, SEQ ID 

i T 

NO: 1 09, SEQ ID NO: 1 1 1 , SEQ ID NO: 1 1 3,ySEQ ID NO: 1 1 5, SEQ ID NO: 1 1 7, SEQ ID 
NO:119, SEQ ID NO:121, SEQ ID NO:123/ SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:127, SEQ ID 
25 NO: 129, SEQ ID NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID NO: 137, SEQ ID 
NO:139, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:147, SEQ ID 
NO: 149, SEQ ID NO: 151, SEQ ID NO:V53, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 158, SEQ ID 
NO: 160, SEQ ID NO: 162, and SEQ ID/NO:164; and 

(ii) determining the functional effect of the compound upon the 
30 extracellular domain or transmembrane region 
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40. The method of clainxJ^Twherein the polypeptide/comprises an 
extracellular domain or a transmembrane region that is covalently linked to a 
heterologous polypeptide, forming a chimeric g^lype^fide. 

41. The method of claim 39, wherein the polypeptide has G-protein 
coupled receptor activity. 



42. The method of claim 39, wherein the polypeptide is linked to a 



solid phase. 
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43. The method of claim t 427wherein the polypeptide is covalently 
linked to a solid phase. 

44. The method of claim^9fwherein rfie functional effect is 
determined by measuring binding of the compound to tl/e extracellular domain or 
transmembrane region. 



The method of claim 3<£ 



le polypeptide is recombinant. 



4$. An isolated nucleic acid incbdinff^ a taste transduction G-protein 
coupled recetof, the receptor comprising greater man/50% amino acid sequence identity 
to a sequence selected from the group consisting oFSEQ ID NO: 166, SEQ ID NO: 167, 
SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID N<p:170, and SEQ ID NO:171. 

47. The nucleic acid of cla/m-^?^ wherein the receptor comprises an 
amino acid sequence selected from the grouii consisting of SEQ ID NO: 166, SEQ ID 
NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO^TOrSndSEQ ID NO:171. 

48. The nucleic acid off clairff46, wherein the nucleic acid encodes a 
receptor that specifically binds to polyclonal antibodies generated against a polypeptide 
having a sequence selected from the gn&up consisting of SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, 
SEQ ID NO:81; SEQ ID NO:83, SEO/ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ 
ID NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ ID 
NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ ID NO:105, SEQ ID NO:107, SEQ ID NO:109, SEQ ID 
NO:l 1 1, SEQ ID NO: 1 13, SEQ IDNO:l 15, SEQ ID NO: 1 17, SEQ ID NO: 1 19, SEQ ID 
NO: 121, SEQ ID NO: 123, SEQ ID NO: 125, SEQ ID NO: 127, SEQ ID NO: 129, SEQ ID 
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NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID NO: 137, SEQ ID NO:13£, SEQ ID 
NO:141, SEQIDNO:143, SEQIDNO:145, SEQIDNO:147, SEQIDNO:L49, SEQ ID 
NO: 151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 158, SEQ ID MM 60, SEQ ID 
NO: 162, and SEQ ID NO: 164, but not to polyclonal antibodies generated Against a 
polypeptide having a sequence selected from the group consisting of SE© ID NO:l, SEQ 
ID NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:9, SEQ ID NO:l / SEQ ID NO: 13, 
SEQ ID NO: 15, SEQ ID NO: 17, SEQ ID NO: 19, SEQ ID NO:21, SEQ ID NO:22, SEQ 
ID NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ ID NO:28, SEQ ID NO:30, SEQ Ep NO:32, SEQ ID 
NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, SEQ ID NO:39, SEQ IDNO:40, SEQ ID 
NO:42, SEQ ID NO:44, SEQ ID NO:46, SEQ ID NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID 
NO:49, SEQ ID NO:50, SEQ ID NO:51, SEQ ID NO:53, SEQ ID NO:55, SEQ ID 
NO:56, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:59, SEQ ID NO:60, SEQ ID NO:62, SEQ ID 



:67, SB^ ID NO:68, SEQ ID 
I'EQ ID NO:73, SEQ ID 

e nucleic acid encodes a 




NO:64, SEQ ID NO:65, SEQ ID NO:66, SEQ 
NO:69, SEQ ID NO:70, SEQ ID NO:71, SEQ 
NO:74, SEQ ID NO:75, and SEQ ID NO:76. 

49. The nucleic acid of claim- 
receptor that has G-protein coupled receptor acti 

50. The nucleic acid of claim^TTwjierein the nucleic acid encodes a 
receptor comprising an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ ID NO:81; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID 
NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ ID NO:91, SEOOD NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID 
NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ ID NO: 101, SEQ ID NO: 103, SEQ ID NO: 105, SEQ ID 
NO: 107, SEQ ID NO: 109, SEQ ID NO: 111, SEQ ID NO:l 13, SEQ ID NO:l 15, SEQ ID 
NO:117, SEQ ID NO:l 19, SEQ ID NO:L21, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:125, SEQ ID 
NO:127, SEQIDNO:129, SEQ ID NO:a31, SEQIDNO:133, SEQIDNO:135, SEQ ID 
NO: 137, SEQ ID NO: 139, SEQ ED NO: 141, SEQ ID NO: 143, SEQ ED NO: 145, SEQ ID 
NO:147, SEQ ED NO:149, SEQ ID NO:151, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:155, SEQ ID 
NO:158, SEQ ED NO:160, SEQ ED/NO:162, and SEQ ID N(£A64r 



30 



5 1 . The nuclei6 acid of claim '46, wherein the nucleic acid comprises a 
nucleotide sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:78, SEQ ID 
NO:80, SEQ ED NO:82, SEQ ID NO:84, SEQ ID NO:86; SEQ ED NO:88, SEQ ID 
NO:90, SEQ ED NO:92, SEQ'lD NO:94, SEQ ED NO:96, SEQ ED NO:98, SEQ ID 
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NO: 100, SEQIDNO 
NO: 110, SEQIDNO 
NO: 120, SE04D44Q- 
NO: 128, SEQIDNO 
NO: 138, SEQIDNO 
NO: 148, SEQIDNO 
NO: 157, SEQIDNO 



102, SEQIDNO: 
112, SEQIDNO: 
4307 SEQ ID NO: 



130, SEQIDNO: 
140, SEQIDNO: 
150, SEQIDNO: 
159, SEQIDNO: 



104 SEQ ID NO:106, SEQ ID NO:10&/ SEQ ID 
1 14, SEQ ID NO:l 16, SEQ ID NO:U8, SEQ ID 
122, SEQ ID NO: 124, SEQ ID NOA26, SEQ ID 
132, SEQ ID NO: 134, SEQ ID N0:136, SEQ ID 
142, SEQ ID NO:144, SEQ ID NO:146, SEQ ID 
152, SEQ ID NO: 154, SEQ ID/NO: 156, SEQ ID 
161, SEQ ID NO: 163, and-SBQ ID NO: 165. 




52. The nucleic acid of claim 46fwherein the nucleic acid is from a rat 



or a mouse. 



53. The nucleic acid of claim 46, wherein the/hucleic acid encodes a 
chimeric polypeptide comprising an extracellular domain or a Jiransrnembrane region 
linked to a heterologous polypeptide. 

54. An expression vector comprising the' nucleic acid of claim 46. 

55. An isolated cell comprising the vector of claim'547 



56/ 



An isolated nucleic acid encoding a taste transduction G-protein 
coupled receptor, wherein the nucleic acid is ampKfied/oy primers that selectively 
hybridize under stringent hybridization conditions the same sequence as degenerate 
primer sets encoding amino acid sequences selected from the group consisting of: 



20 (1) 



(2) 
(3) 
(4) 
(5) 
(6) 



NO: 166); 



E(F/A)(W/L)(V/L)G(W)(LAaGN(G/T)FI(V/A)LVNC(I/M)DW (SEQ ID 

(D/G)(F/L)(I/L)L(T/I)(G/A/S)LAISRI(C/G/F)L (SEQ ID NO: 167); 
NH(L/F)(S/T/N)(L/W)W(f£)(A/T)T(C/S/N)L(S/N/G)(W) (SEQ ID NO: 168); 
FY(F/C)LK1A(N/S)FS(H/N()(P/S)(L/W)FL(WA')LK (SEQ ID NO: 169); 
LLI(I/FA^)SLW(K/R)H(S/T)(K/R)(Q/K)(M/I)(Q/K) (SEQ ID NO: 170); and 
HS(F/L)(W)LI(L/MXG/^/T)N(P/S/>OKL(K^RKQ/R) (SEQ ID NO: 171). 



57. The nucleic acid oT claim-5?), wherein the receptor comprises an 
amino acid sequence selected from the/group consisting of SEQ ID NO: 166, SEQ ID 
NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQTDNOji^Orand SEQ ID NO:171. 

58. The nucleic acid of claim 56, wherein the nucleic acid encodes a 
receptor that specifically binds to/polyclonal antibodies generated against a polypeptide 
having a sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, 
SEQ ID NO:81; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ 
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ID NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID NO:9£>, SEQ ID 
NO:101, SEQIDNO:103, SEQIDNO:105, SEQIDNO:107, SEQ ID NO: 109, SEQ ID 
NO:lll, SEQIDNO:113, SEQIDNO:115, SEQIDNO:117, SEQIDNO:119, SEQ ID 
NO:121, SEQIDNO:123, SEQIDNO:125, SEQIDNO:127, SEQIDNO:129, SEQ ID 
NO:131, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:139, SEQ ID 
NO:141, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:147, SEQ W> NO:149, SEQ ID 
NO: 151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 158, SEOylD NO: 160, SEQ ID 
NO: 162, and SEQ ID NO: 164, but not to polyclonal antibodies generated against a 
polypeptide having a sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:l, SEQ 
ID NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:9, SEQ ID NO: 11, SEQ ID NO: 13, 
SEQ ID NO: 15, SEQ ID NO: 17, SEQ ID NO: 19, SEQ ID NO£l, SEQ ID NO:22, SEQ 
ID NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ ID NO:28, SEQ ID NO: 30, SEQ ID NO:32, SEQ ID 
NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, SEQ ID NO:39, SEQ ID NO:40, SEQ ID 
NO:42, SEQ ID NO:44, SEQ ID NO:46, SEQ ID NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID 
NO:49, SEQ ID NO:50, SEQ ID NO:51, SEQ ID N0^53,/SEQ ID NO:55, SEQ ID 
NO:56, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:59, SEQ ID NO:6USEQ ID NO:62, SEQ ID 
NO:64, SEQ ID NO:65, SEQ ID NO:66, SEQ ID No\(7, SEQ ID NO:68, SEQ ID 
NO:69, SEQ ID NO:70, SEQ ID NO:71, SEQ ID NO/72, SEQ ID NO:73, SEQ ID 
NO:74, SEQ ID NO:75, and SEQ ID NO:76. 




59. The nucleic acid of claim S&r-wfierein the nucleic acid encodes a 
receptor that has G-protein coupled receptor activity. 



60. The nucleic acid of claim 56, wherein the nucleic acid encodes a 
receptor comprising an amino acid sequence/selected from the group consisting of SEQ 
ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ ID NO:81 ; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID 
NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ ID NO:9l7SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID 
NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ ID NO:lf)l, SEQ ID NO: 103, SEQ ID NO: 105, SEQ ID 
NO: 107, SEQ ID NO: 109, SEQ ID NO: 1 1 1, SEQ ID NO:l 13, SEQ ID NO:l 15, SEQ ID 
NO:117, SEQ ID NO:l 19, SEQ ID>NO:121, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:125, SEQ ID 
NO: 127, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID 
NO:137, SEQIDNO:139, SEO/ID NO:141, SEQIDNO:143, SEQIDNO:145, SEQ ID 
NO:147, SEQ IDNO:149, SEQ ID NO:151, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:155, SEQ ID 
NO: 158, SEQ ID NO: 160, SEQ ID NO: 162, and SEQ ID NO: 164. 
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61. The nucleic acid of clainv5'6Twherein the nucleic ac/d comprises a 
nucleotide sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO: "To, SEQ ID 



NO 
NO 
NO 
NO 
NO 
NO 
NO 
NO 
NO 



80, SEQ ID NO:82, SEQ ID NO:84, SEQ ID NO:86; SEQ ID NO*58, SEQ ID 
90, SEQ ID NO:92, SEQ ID NO:94, SEQ ID NO:96, SEQ ID NO:98, SEQ ID 
100, SEQ ID NO:102, SEQ ID NO:104 SEQ IDNO:106, SEQ JD NO:108, SEQ ID 
1 1 0, SEQ ID NO: 1 1 2, SEQ ID NO: 1 1 4, SEQ ID NO: 1 1 6, SEQ ID NO: 118, SEQ ID 
120, SEQ^ED-NO^e, SEQ ID NO:122, SEQ ID NO:124, SEQ ED NO: 126, SEQ ID 
128, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:136, SEQ ID 
138, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO:144VSEQ ID NO:146, SEQ ID 
148, SEQ ID NO: 150, SEQ ID NO: 152, SEQ ID NO: 154, SEQ ID NO: 156, SEQ ID 
157, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:161, SEQ ID NO:163, and SEQ ID NO:165. 



62. 



The nucleic acid of claim 56* 



or a mouse. 



63. The nucleic acid of clan: 
chimeric polypeptide comprising an extracelluls 
linked to a heterologous polypeptide. 



sin the nucleic acid is from a rat 

\s?herein the nucleic acid encodes a 
lainior a transmembrane region 



64. An expression vector comprising the nucleic acid of claim'5 



30 



An isolated cell comprising the vector of claim 64. 

60. An isolated nucleic acid encoding a taste transduction G-protein 
coupled receptor, the receptor comprising/greater than 60% amino acid sequence identity 
to a sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ 
ID NO:81; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ ID 
NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ ID 
NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ ID/NO:105, SEQ ID NO:107, SEQ ID NO:109, SEQ ID 
NOrlll, SEQIDNO:113, SEQIDNO:115, SEQIDNO:117, SEQIDNO:119, SEQ ID 
NO: 121, SEQ ID NO: 123, SEO/TD NO: 125, SEQ ID NO: 127, SEQ ID NO: 129, SEQ ID 
NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID NO: 137, SEQ ID NO: 139, SEQ ID 
NO:141, SEQIDNO:143, S.EQ ID NO:145, SEQIDNO:147, SEQIDNO:149, SEQ ID 
NO:151, SEQ ID NO:153 5/ SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:160, SEQ ID 
NO: 162, and SEQ ID NO/.164. 
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67. The nucleic acid of claim 6j6rwherein the nucleic acid encodes a 
receptor that specifically binds to polyclonal antibodies generated against a polypeptide 
having a sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, 
SEQ ID NO:81 ; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ZD NO:89, SEQ 
ID NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ TDNO:99, SEQ ID 
NO:101, SEQIDNO:103, SEQIDNO:105, SEQIDNO:107, SEO/TO NO:109, SEQ ID 
NO:lll, SEQIDNO:113, SEQIDNO:115, SEQIDNO:117, SEQIDNO:119, SEQ ID 
NO:121, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:129, SEQ ID 
NO:131, SEQIDNO:133, SEQIDNO:135, SEQ ID NO:137ySEQ ID NO:139, SEQ ID 
NO:141, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO: 147, SEQ ID NO:149, SEQ ID 
NO: 151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO:V58, SEQ ID NO: 160, SEQ ID 
NO: 162, and SEQ ID NO: 164, but not to polyclonal antibodies generated against a 
polypeptide having a sequence selected from the group/consisting of SEQ ID NO:l, SEQ 



ID NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ 
SEQ ID NO: 15, SEQ ID NO: 17, SEQ ID NO: 
ID NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ ID NO:28, 
NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, SE( 
NO:42, SEQ ID NO:44, SEQ ID NO:46, SE( 
NO:49, SEQ ID NO:50, SEQ ID NO:51, SI 



(9, SEQ ID NO: 1 1 , SEQ ID NO : 1 3 , 
Q ID NO:21, SEQ ID NO:22, SEQ 
O:30, SEQ ID NO:32, SEQ ID 
N0^39, SEQ ID NO:40, SEQ ID 
ID NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID 
NO:53, SEQ ID NO:55, SEQ ID 
NO:60, SEQ ID NO:62, SEQ ID 



NO:56, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:59, 

NO:64, SEQ ID NO:65, SEQ ID NO:66/SEQ ID NO:67, SEQ ID NO:68, SEQ ID 
NO:69, SEQ ID NO:70, SEQ ID NO: 71, SEQ ID NO:72, SEQ ID NO:73, SEQ ID 
NO:74, SEQ ID NO:75, and SEQ ID/NO:76. 

68. The nucleic/acid of claim 66, wherein the nucleic acid encodes a 
25 receptor that has G-protein coupjed receptor activity. 

69. The nucleic acid of claim 66/wherein the nucleic acid encodes a 
receptor comprising an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO:77, SEQ ID NO:79/SEQ ID NO:81; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID 
NO:87, SEQ ID NO:89 y SEQ ID NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID 

30 NO:97, SEQ ID NO:99; SEQ ID NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ ID NO:105, SEQ ID 
NO: 107, SEQ ID NO: 109, SEQ ID NO: 111, SEQ ID NO: 1 13, SEQ ID NO: 1 15, SEQ ID 
NO:l 17, SEQ ID NO:l 19, SEQ ID NO: 121, SEQ ID NO: 123, SEQ ID NO: 125, SEQ ID 
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NO: 127, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID 
NO:137, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO/145, SEQ ID 
NO:147, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:151, SEQ ID NO:153, SEQ ID Np:155, SEQ ID 
NO: 158, SEQ ID NO: 160, SEQ ID NO: 162, and SEQ ID NO: 164. 

70. The nucleic acid sequence of claim,66fwherein / the nucleic acid 
comprises a nucleotide sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:78, 
SEQ ID NO:80, SEQ ID NO:82, SEQ ID NO:84, SEQ ID NO:86; SEQ ID NO:88, SEQ 
ID NO:90, SEQ ID NO:92, SEQ ID NO:94, SEQ ID NO:96, SEO/lD NO:98, SEQ ID 



NO: 100, SEQ ID NO: 102, SEQ ID NO 
10 NO: 110, SEQ ID NO: 112, SEQ ID NO 
NO: 120, SfiQiETNet+30, SEQ ID NO 
NO:128, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO 
NO:138, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO 
NO: 148, SEQ ID NO: 150, SEQ ID NO 
15 NO: 157, SEQ ID NO: 159, SEQ ID NO 



104 SEQ ID NO:106, SEQ ID NO:108, SEQ ID 
114, SEQIDNO^^SEQIDNOaiS, SEQ ID 
122, SEQ ID NO>124( SEQ ID NO:126, SEQ ID 
132, SEQ IDNO:Js4, SEQ ID NO: 136, SEQ ID 
142, SEQ ip N^yWsEO ID NO: 146, SEQ ID 
NO: 154, SE# ID NO: 156, SEQ ID 



152, SEQ 
161, SEQ 



: 163^-and'SEQ ID NO: 165. 



71. The nucleic acid of clainvoo, wherein the nucleic acid is from a rat 



or a mouse. 
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72. The nucleic acid of clainC56, wherein the nucleic acid encodes a 
chimeric polypeptide comprising an extracellular domain or transmembrane region linked 
to a heterologous polypeptide. 

73. An expression vecto/ comprising the nucleic acid of clairju64 



74. An isolated cell comprising the vector of claim 



75. An isolated nucleic acid encoding a taste transduction G-protein 
coupled receptor, wherein the nucleic acid specifically hybridizes under highly stringent 
conditions to a nucleic acid having A sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO:78, SEQ ID NO:80, SEQ ID NO:82, SEQ ID NO:84, SEQ ID NO:86; SEQ ID 
NO:88, SEQ ID NO:90, SEQ 10^0:92, SEQ ID NO:94, SEQ ID NO:96, SEQ ID 
NO:98, SEQ ID NO:100, SEQ0D NO:102, SEQ ID NO:104 SEQ ID NO:106, SEQ ID 
NO: 108, SEQ ID NO:l 10, SEQ ID NO:l 12, SEQ ID NO:l 14, SEQ ID NO: 1 16, SEQ ID 
NO:l 18, SEQ ID NO:120,/sWiErNU?T2e, SEQ ID NO: 122, SEQ ID NO: 124, SEQ ID 
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NO:126, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:134, SEQ ID 
NO:136, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO:144/ SEQ ID 
NO:146, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO:E54, SEQ ID 
NO:156, SEQ ID NO:157, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:161, SEQ ID NO/163, and SEQ 
ID NO: 165, but not to a nucleic acid having a sequence selected from the/group 
consisting of SEQ ID NO:2, SEQ ID NO:4, SEQ ID NO:6, SEQ ID NGh8, SEQ ID 
NO: 10, SEQ ID NO: 12, SEQ ID NO: 14, SEQ ID NO: 16, SEQ ID NO: 18, SEQ ID 
NO:20, SEQ ID NO:23, SEQ ID NO:25, SEQ ID NO:27, SEQ ID NO:29, SEQ ID 
NO:31, SEQ ID NO:34, SEQ ID NO:36, SEQ ID NO:38, SEQ d/nO:41, SEQ ID 
NO:43, SEQ ID NO:45, SEQ ID NO:52, SEQ ID NO:54, SEQ^D NO:57, SEQ ID 
NO:61, and SEQ ID NO:63. 

An isolated nucleic acid encoding a taste transduction G-protein 
coupled receptor, the receptor comprising greater than 60/% amino acid sequence identity 
to a polypeptide having a sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:77, 
SEQ ID NO:79, SEQ ID NO:81; SEQ ID N^s\ SEO ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ 



ID NO:89, SEQ ID NO:91, SEQ ID NO:93; 
NO:99, SEQ ID NO:101, SEQ ID NO:103, 
NO:109, SEQIDNO:lll, SEQIDNO:113 
NO: 119, SEQ ID NO: 121, SEQ ID NO: 123,' 
20 NO:129,SEQIDNO:131, SEQ ID NO: 133, 



SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID 
SE0 EDNO :1O5, SEQ ID NO: 107, SEQ ID 




115, SEQ ID NO: 117, SEQ ID 
125, SEQ ID NO: 127, SEQ ID 
0:135, SEQ ID NO: 137, SEQ ID 
NO:139, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO:143£ S^EO/ID NO:145, SEQ ID NO:147, SEQ ID 
NO: 149, SEQ ID NO:151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 158, SEQ ID 
NO: 160, SEQ ID NO: 162, and SEQ royNO:^64, wherein the nucleic acid selectively 
hybridizes under moderately stringenyiybridization conditions to a nucleic acid having a 
25 nucleotide sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:78, SEQ ID 
NO:80, SEQ ID NO:82, SEQ ED N0:84, SEQ ID NO:86; SEQ ID NO:88, SEQ ID 
NO:90, SEQ ID NO:92, SEQ ED NO:94, SEQ ED NO:96, SEQ ID NO:98, SEQ ID 
NO: 100, SEQ ID NO: 102, SEQ ID NO: 104 SEQ ED NO: 106, SEQ ID NO: 108, SEQ ED 
NO: 110, SEQ ID NO:l 12, SEQ^ED NO: 1 14, SEQ ID NO: 116, SEQ ED NO: 1 18, SEQ ID 
30 NO: 120, SEQ-fB44Q4±2f>, SE^ ED NO: 122, SEQ ED NO: 124, SEQ ID NO: 126, SEQ ID 
NO: 1 28, SEQ ID NO: 1 30, SEQ ID NO: 1 32, SEQ ED NO: 1 34, SEQ ID NO: 1 36, SEQ ID 
NO: 138, SEQ ID NO: 140, SEQ ED NO: 142, SEQ ED NO: 144, SEQ ID NO: 146, SEQ ID 
NO: 148, SEQ ED NO:150/SEQ ED NO: 152, SEQ ED NO: 154, SEQ ID NO: 156, SEQ ID 
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NO: 157, SEQ ID NO: 159, SEQ ID NO: 161, SEQ ID NO: 163, and SEQ ID NO: 165, but 
not to a nucleic acid having a sequence selected from the group consisting oTSEQ ID 
NO:2, SEQ ID NO:4, SEQ ID NO:6, SEQ ID NO:8, SEQ ID NO: 10, SEo/lD NO: 12, 
SEQ ID NO: 14, SEQ ID NO: 16, SEQ ID NO: 18, SEQ ID NO:20, SEQ JD NO:23, SEQ 
ID NO:25, SEQ ID NO:27, SEQ ID NO:29, SEQ ID NO:31, SEQ ID ifo:34, SEQ ID 
NO:36, SEQ ID NO:38, SEQ ID NO:41, SEQ ID NO:43, SEQ ID N<D:45, SEQ ID 
NO:52, SEQ ID NO:54, SEQ ID NO:57, SEQ ID NO:61, and SEQ/ID NO:63. 

An isolated taste transduction G-protein coupled receptor, the 
receptor comprising greater than 50% amino acid sequence identity to a sequence selected 
from the group consisting of SEQ ID NO: 166, SEQ ID NO: 107, SEQ ID NO: 168, SEQ 
ID NO: 1 69, SEQ ID NO: 1 70, and SEQ ID NO: 1 7 1 . 

78. The isolated receptor of claimJTr^herein the receptor comprises 
an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO: 166, SEQ ID 
NO: 167, SEQ ID NO: 168, SEQ ID NO: 169, SEQ ID MO^lTJValitfSEQ ID NO: 171. 

79. The isolated receptor of clain/77, wherein the receptor has G- 
protein coupled receptor activity. 

80. The isolated receptor of claim TTTwherein the polypeptide is 
covalently linked to a heterologous polypeptide, forming a chimeric^polypeptide. 



8 1 . The isolated receptor/of claim 80, wherein the chimeric 
polypeptide has G-protein coupled receptor activity. 

82. An antibody thatysej^j5tively binds to the receptor of claim 77. 

J ft. An isolated tas^e transduction G-protein coupled receptor, the 
sing greater than 60?/ o amino acid sequence identity to a polypeptide 
having an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:77, 
SEQ ID NO:79, SEQ ID NO:81;/SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ 
ID NO:89, SEQ ID NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID 
NO:99, SEQ ID NO:101, SEQ ID NO:103, SEQ ID NO.105, SEQ ID NO:107, SEQ ID 
NO: 109, SEQ ID NO: 1 1 1 JeQ ID NO: 1 1 3, SEQ ID NO: 1 1 5, SEQ ID NO: 1 1 7, SEQ ID 
NO:l 19, SEQ ID NO:12/sEQ ID NO:123, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:127, SEQ ID 
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NO: 129, SEQ ID NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID NO: 137, SEQ ID 
NO: 139, SEQ ID NO: 141, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO: 147/ SEQ ID 
NO:149, SEQIDNO:151, SEQIDNO:153, SEQIDNO:155, SEQ ID NO:^, SEQ ID 
NO:160, SEQ ID NO:162, and SEQ ID NO:164. 

5 84. The isolated receptor of claim 83, wherein the receiptor specifically 

binds to polyclonal antibodies generated against a polypeptide having si sequence selected 
from the group consisting of SEQ ID NO:77, SEQ ID NO:79, SEQ ID NO:81; SEQ ID 
NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ID NO:89, SEQ ID NO:91, SEQ ID 
NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID NO:99, SEQ IBNO:101, SEQ ID 

10 NO:103, SEQ ID NO:105, SEQ ID NO:107, SEQ ID NO:109, !5EQ ID NO:lll, SEQ ID 
NO: 113, SEQ ID NO:l 15, SEQ ID NO: 11 7, SEQ ID NO:l MSEQ ID NO: 121, SEQ ID 
NO:123, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:12», SEQ ID NO:131, SEQ ID 
NO:133, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO/139, SEQ ID NO:141, SEQ ID 
NO: 143, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO: 147, SEQ ID Np:149, SEQ ID NO:151, SEQ ID 

15 NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 158, SEQ ID NO: 160, SEQ ID NO: 162, and SEQ 
ID NO: 164, but not to polyclonal antibodipgenerated against a polypeptide having a 
sequence selected from the group consisting <M SEQ ID NO:l, SEQ ID NO:3, SEQ ID 
NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:9, SEqW^Jo^Ti^SEQ ID NO:13, SEQ ID NO:15, 
SEQ ID NO: 17, SEQ ID NO:19, SEQ ID NO^l, SEO/ID NO:22, SEQ ID NO:24, SEQ 

20 ID NO:26, SEQ ID NO:28, SEQ ID NO:30,lsEQ IEWO:32, SEQ ID NO:33, SEQ ID 
NO:35, SEQ ID NO:37, SEQ ID NO:39, SEQ KWO:40, SEQ ID NO:42, SEQ ID 
NO:44, SEQ ID NO:46, SEQ ID NO:477SEQ ID NO:48, SEQ ID NO:49, SEQ ID 
NO:50, SEQ ID NO:51, SEQ ID NO:58, SEQ ID NO:55, SEQ ID NO:56, SEQ ID 
NO:58, SEQ ID NO:59, SEQ ID NO#0, SEQ ED NO:62, SEQ ID NO:64, SEQ ID 

25 NO:65, SEQ ID NO:66, SEQ ID N|0:67, SEQ ID NO:68, SEQ ID NO:69, SEQ ID 
NO:70, SEQ ID NO:71, SEQ ID NO:72, SEQ ID NO:73, SEQ ID NO:74, SEQ ID 
NO:75, and SEQ ID NO:76. / 



85. The isolated receptor of claim" 83, wherein the receptor has G- 
protein coupled receptor activity. 

30 86. The isolated receptor ofclaim 83, wherein the receptor has an 

amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ID NO:77, SEQ ID 
NO:79, SEQ ID NO£l; SEQ ID NO:83, SEQ ID NO:85, SEQ ID NO:87, SEQ ID 
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NO:89, SEQ ID NO:91, SEQ ID NO:93, SEQ ID NO:95, SEQ ID NO:97, SEQ ID 
NO:99, SEQ ID NO:101, SEQ ID NO.103, SEQ ID NO:105, SEQ ED NO:L07, SEQ ID 
NO:109, SEQEDNO:lll, SEQEDNO:113, SEQEDNO:115, SEQIDN0:117, SEQ ID 
NO: 119, SEQ ED NO: 121, SEQ ID NO: 123, SEQ ED NO: 125, SEQ ED MO: 127, SEQ ID 
NO: 129, SEQ ED NO: 131, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 135, SEQ ID/NO: 137, SEQ ID 
NO:139, SEQ ED NO:141, SEQ ID NO:143, SEQ ED NO:145, SEQ ID NO:147, SEQ ID 
NO: 149, SEQ ED NO: 151, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 155, SEQ/D NO: 158, SEQ ID 
NO: 160, SEQ ID NO: 162, and SEQ ID NO: 164. 

87. The isolated receptor of clairn£37whereija the receptor is from a rat 

or a mouse. 
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88. The isolated receptor of claim 83^wherein the polypeptide is 
covalently linked to a heterologous polypeptide, forming a^himerjc-perypeptide. 

89. The isolated receptor of clairrT88/ wherein the chimeric 
polypeptide has G-protein coupled receptor activity. 

90. An antibody that selectively binds to the receptor of claim 83. 



91. 



encodes a human taste transduction G proteir 
heterologous promoter, wherein the receptor; 
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An expression cassett^ comprising a polynucleotide sequence that 

>upled receptor, operably linked to a 
iprises an amino acid sequence 
comprising greater than 60% amino acid se^uenceYdentity to a sequence selected from 
the group consisting of SEQ ID NO:l, SEQ ID NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ 
ID NO:9, SEQ ID NO: 11, SEQ ID NO:V3, SEQ ID NO: 15, SEQ ID NO: 17, SEQ ID 
NO: 19, SEQ ID NO:21, SEQ ID NO:22, SEQ ED NO:24, SEQ ID NO:26, SEQ ID 
NO:28, SEQ ID NO:30, SEQ ID NO/32, SEQ ED NO:33, SEQ ED NO:35, SEQ ID 
NO:37, SEQ ID NO:39, SEQ ED N0:4O, SEQ ED NO:42, SEQ ID NO:44, SEQ ID 
NO:46, SEQ ED NO:47, SEQ ED NO:48, SEQ ID NO:49, SEQ ED NO:50, SEQ ID 
NO:51, SEQ ED NO:53, SEQ ED/NO:55, SEQ ED NO:56, SEQ ED NO:58, SEQ ID 
NO:59, SEQ ED NO:60, SEQ ED NO:62, SEQ ED NO:64, SEQ ED NO:65, SEQ ID 
NO:66, SEQ ID NO:67, SEQ/ED NO:68, SEQ ID NO:69, SEQ ID NO:70, SEQ ID 
NO:71, SEQ ID NO:72, SEp ED NO:73, SEQ ED NO:74, SEQ ED NO:75, and SEQ ID 
NO:76. 
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92. The expression cassette of claim 9i, wherein the polynucleotide 
encodes a receptor comprising an amino acid sequence selected fropi the group consisting 
of SEQ ID NO:l, SEQ ID NO:3, SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:9, SEQ ID 
NO:l 1, SEQ ID NO: 13, SEQ ID NO: 15, SEQ ID NO: 17, SEOjD NO: 19, SEQ ID 
NO:21, SEQ ID NO:22, SEQ ID NO:24, SEQ ID NO:26, SE£ ID NO:28, SEQ ID 
NO:30, SEQ ID NO:32, SEQ ID NO:33, SEQ ID NO:35, SEQ ID NO:37, SEQ ID 
NO:39, SEQ ID NO:40, SEQ ID NO:42, SEQ ID NJ0M4/SEQ ID NO:46, SEQ ID 
NO:47, SEQ ID NO:48, SEQ ID NO:49, SEQ ID NoAo, SEQ ID NO:51, SEQ ID 
NO:53, SEQ ID NO:55, SEQ ID NO:56, SEQ ID NGp8^5EQ ID NO:59, SEQ ID 
NO:60, SEQ ID NO:62, SEQ ID NO:64, SEQ ID N$^5, SEQ ID NO:66, SEQ ID 
NO:67, SEQ ID NO:68, SEQ ID NO:69, SEQ IDyNO:70, SEQ ID NO:71, SEQ ID 
NO:72, SEQ ID NO: 73, SEQ ID NO:74, SEQ m NO:75, and SEQ ID NO:76. 

93. An isolated eukaryotic/cell comprising the expression cassette of 
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